Table 6.

Allele frequencies for 15 STR loci in population of Tomsk (N = 185)

	Allele
	CSF1PO
	D3S1358
	D5S818
	D7S820
	D8S1179
	D13S317
	D16S539
	D18S51
	D21S11
	FGA
	PentaD
	PentaE
	TH01
	TPOX
	vWA

	4
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	
	-
	0.008
	-
	-

	5
	-
	-
	-
	0.003
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	
	0.059
	0.003
	-
	-

	6
	-
	-
	-
	0.003
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.003
	-
	0.212
	-
	-

	7
	-
	-
	0.014
	0.019
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	
	0.132
	0.160
	0.003
	-

	8
	-
	-
	0.005
	0.154
	0.003
	0.157
	-
	0.003
	-
	-
	0.003
	0.008
	0.103
	0.546
	-

	9
	0.059
	-
	0.046
	0.159
	0.003
	0.097
	0.078
	0.005
	-
	-
	0.246
	0.005
	0.185
	0.119
	-

	9.3
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	
	-
	0.323
	-
	-

	10
	0.276
	-
	0.105
	0.265
	0.070
	0.068
	0.065
	0.005
	-
	-
	0.159
	0.119
	0.005
	0.062
	-

	11
	0.314
	-
	0.300
	0.235
	0.065
	0.341
	0.270
	0.016
	-
	-
	0.162
	0.081
	-
	0.235
	-

	11.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	
	-
	-
	-
	-

	12
	0.300
	-
	0.365
	0.130
	0.197
	0.192
	0.278
	0.084
	-
	-
	0.157
	0.141
	-
	0.032
	-

	13
	0.035
	0.022
	-
	0.027
	0.324
	0.070
	0.265
	0.116
	-
	-
	0.162
	0.097
	-
	0.003
	-

	13.2
	-
	-
	0.141
	-
	-
	-
	-
	0.005
	-
	-
	
	-
	-
	-
	-

	14
	0.014
	0.124
	0.024
	0.003
	0.176
	0.041
	0.035
	0.124
	-
	-
	0.084
	0.076
	-
	0.003
	0.054

	15
	0.003
	0.305
	-
	0.003
	0.146
	0.032
	0.008
	0.181
	-
	-
	0.019
	0.068
	-
	-
	0.114

	16
	-
	0.232
	-
	-
	0.011
	0.003
	-
	0.173
	-
	0.003
	0.005
	0.070
	-
	-
	0.165

	17
	-
	0.192
	-
	-
	0.005
	-
	-
	0.127
	-
	-
	
	0.043
	-
	-
	0.346

	18
	-
	0.114
	-
	-
	-
	-
	-
	0.086
	-
	0.008
	-
	0.057
	-
	-
	0.241

	19
	-
	0.011
	-
	-
	-
	-
	-
	0.032
	-
	0.084
	-
	0.022
	-
	-
	0.070

	20
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.027
	-
	0.116
	-
	0.014
	-
	-
	0.008

	21
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.008
	-
	0.176
	-
	0.005
	-
	-
	0.003

	21.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	

	22
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.003
	-
	0.227
	-
	0.003
	-
	-
	

	22.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.008
	-
	-
	-
	-
	-

	23
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.003
	-
	0.114
	-
	-
	-
	-
	-

	23.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	24
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.159
	-
	-
	-
	-
	-

	25
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.081
	-
	-
	-
	-
	-

	26
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.008
	0.022
	-
	-
	-
	-
	-

	27
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.022
	0.003
	-
	-
	-
	-
	-

	28
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.154
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	28.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.003
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	29
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.200
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	29.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.022
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	30
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.246
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	30.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.073
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	31
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.057
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	31.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.059
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	32
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.016
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	32.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.097
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	33
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.005
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	33.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.027
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	34
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.008
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	34.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.003
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	HO
	0.718
	0.778
	0.800
	0.805
	0.767
	0.821
	0.751
	0.859
	0.821
	0.848
	0.810
	0.913
	0.804
	0.594
	0.745

	HE
	0.732
	0.789
	0.752
	0.809
	0.796
	0.803
	0.769
	0.877
	0.854
	0.853
	0.831
	0.910
	0.782
	0.629
	0.776

	PD
	0,870
	0,921
	0,892
	0,930
	0,925
	0,933
	0,907
	0,968
	0,956
	0,953
	0,947
	0,980
	0,912
	0,810
	0,919

	PE
	0,458
	0,560
	0,560
	0,609
	0,540
	0,640
	0,512
	0,714
	0,640
	0,692
	0,619
	0,823
	0,607
	0,284
	0,503

	P
	0.034
	0.084
	0.416
	0.118
	0.031
	0.677
	0.243
	0.411
	0.009
	0.001
	0.931
	0.725
	0.014
	0.092
	0.638


Ho: observed heterozygocity;He: expected heterozygocity; PD:power of discrimination;PE: power of exclusion; P: p values for Hardy-Weinberg expectations (exact tests, 10000 runs).

